
          Box 1 
CmACS-7   MAIEIDIEQNPTVELSRIGTSETHGEDSPYFAGWKAYDEDPYNESTNPSGVIQMGLAENQ 60 
CsACS2    MAIEIEIEQNSSVELSRIGTSETHGEDSPYFAGWKAYDEDPYNESTNPSGVIQMGLAENQ 60 
ClACS7    MAIEIEIEQNPTVELSQIGTSETHGEDSPYFAGWKAYDEDPYNETTNPSGVIQMGLAENQ 60 
           Box 2 
CmACS-7   VSFDLLEEYLEENCEGEGNYLNSGFRENALFQDYHGLFSFRSAMGSFMEEIRGGRAKFDP 120 
CsACS2    VSFDLLEEYLEENCEGEGNYLNSGFRENALFQDYHGLFSFRSAMGSFMEEIRGGRAKFDP 120 
ClACS7    VSFDLLEEYLEQNCEAEAN--CSGFRENALFQDYHGLLSFRTAMAGFMEEIRGGRAKFDP 118 
        Box 3 
CmACS-7   NRVVLTAGATAANELLTFILANPGDALLVPTPYYPGFDRDLRWRTGVKIVPIHCDSSNNF 180 
CsACS2    NRVVLTAGATAANELLTFILANPGDALLVPTPYYPGFDRDLRWRTGVKIVPIHCDSSNNF 180 
ClACS7    NRVVLTAGATAANELLTFILANPGDALLVPTPYYPGFDRDLRWRTGVKIVPIHCDSSNNF 178 
         Box 4 
CmACS-7   QITPKALEEAYNSAMEMKIKVRGVLITNPSNPLGATIQRSTIEDILDFVTRKNIHLVSDE 240 
CsACS2    QITPKALEEAYNSATEMKIKVRGVLITNPSNPLGATIQRSTIEDILDFVTRKNIHLVSDE 240 
ClACS7    QITPKALEEAYNTAMAMKIKVRGVLITNPSNPLGATIQRSTIEEILDFVTRKNIHLVSDE 238 
          Box 5 
CmACS-7   IYSGSVFSSAEFTSVAEVLESRSYKNAERVHIVYSLSKDLGLPGFRIGTIYSYNDKVVTT 300 
CsACS2    IYSGSVFSSDEFTSVAEVLESRGYKNAERVHIVYSLSKDLGLPGFRVGTIYSYNDKVVTT 300 
ClACS7    IYSGSVFSSAEFTSVAEVLESRGYKNAERVHIVYSLSKDLGLPGFRIGTIYSYNDKVVTT 298 
  Box 6 
CmACS-7   ARRMSSFTLISSQTQRFLASMLSNRKFTEKYIKMNRDRLKKRYEMIIEGLRTAGIECLEG 360 
CsACS2    ARRMSSFTLISSQTQRFLASMLSNRKFTENYIKMNRDRLKKRYEMIIEGLRTAGIECLEG 360 
ClACS7    ARRMSSFTLISSQTQRFLASMLSNRKFTEKYIKMNRDRLRKRYEMIIEGLRTAGIQCLEG 358 
         Box 7 
CmACS-7   NAGLFCWMNLSPLLKDKK-TKEGEIEIWKRILKEVKLNISPGSSCHCSEPGWFRVCFANM 419 
CsACS2    NAGLFCWMNLSPLLKDKK-TKEGEIEIWKRILKEVKLNISPGSSCHCSEPGWFRVCFANM 419 
ClACS7    NAGLFCWMNLSPLLKNKKLTREGEIEIWKRILKEVKFNISPGSSCHCSEPGWFRVCFANM 418 
 
CmACS-7   SEKTLHVALDRIRRFMERMKKENEAN 445 
CsACS2    SEKTLHVALDRIRRFMERMKKENEAN 445 
ClACS7    SEKTLHVALERIHCFMERMRKEDEVN 444 
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